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簡要學經歷 

學歷： 

國立中興大學獸醫學系                學士 1994 

國立中興大學獸醫學研究所            碩士 1996 

美國田納西大學比較及實驗醫學系      博士 2003 

經歷： 

國立中興大學獸醫系研究助理 1996-1997 

陸軍少尉預備軍官 1997-1999 

美國田納西大學獸醫比較及實驗醫學系研究助理 1999.08-2003.12 

美國田納西大學獸醫病理生物學系博士後研究員 2004.01-2010.01 

國立中興大學獸醫病理生物學研究所助理教授 2010.02-2015.01 

國立中興大學獸醫病理生物學研究所副教授 2015.02-2019.07 

國立中興大學獸醫病理生物學研究所教授 2019.08-迄今 

研究興趣 

我們的研究由 RNA病毒（包括冠狀病毒）之基因體出發，探討病毒基因體 RNA結構與細胞和
病毒蛋白質的交互作用（1）對於病理學上的影響、（2）對於病毒與宿主基因表達（包括複製、
轉錄及轉譯）的影響、（3）在病毒致病機轉所扮演的角色、（4）對於先天性免疫反應的影響
以及（5）在疾病發展所扮演的角色。我們的研究目的在於確定哪一些病毒基因體的 RNA結構
與細胞或是病毒蛋白質對於病毒的致病機轉具有重要性。而這一些 RNA結構以及蛋白質便是發
展疫苗與抗病毒藥物之重要目標。歡迎有興趣的同學加入我們的研究行列。 
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